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IN'I'RODUCAO De Carli et al., 2015, em seu estudo sobre £. coli, trouxe a frequéncia dos principais genes
A avicultura moderna impde desafios sanitarios a todo momento, neste contexto a de patogenicidade na avicultura industrial brasileira, sao eles: cvaG, iroN, Iss, iut4, sitA, tsh,

Fscherichia coli assume um protagonismo importante. Esse agente estd presente emtoda ~ /VUA. Ifp-Z, ompT e hiyr. (ada gene possui uma habilidade diferente e auxiliar a bacteria

a histéria da avicultura mundial, embora muito negligenciado. 0 que vimos nos Gltimos > tornar patogenica.

anos, fol ressurgimento desse patogeno na avicultura, 1sso obviamente tem trazido perdas o | | - | u
nara todo o processo produtivo. 0 objetivo deste trabalho, foi caracterizar a £. coli patogénica e avaliar sua prevaléncia em

frangos de corte no estado do Parang, Brasil.
A colibacilose se caracteriza por uma doenca sindromica de aves onde apresenta em s
sua maioria lesoes fibrinosas ao redor dos 0rgdos Viscerais causadas por um grupo de MATERIAIS E METODOS | |
E. coli patogénica extraintestinal (EXPEC) conhecida nesse caso, como £, cofi patogénica  AS amostras foram coletadas em uma integragdo no estado do Parana, Brasil, em uma

avidria (Avian Pathogenic Escherichia colf), APEC. Algumas lesges s3o sempre associadas ~ Integracdodefrangosde corte. Aototalforamselecionadasi/ propriedadesdestaintegragdo,
30 quadro de colibacilose como: aerossaculite, celuite, pericardite, perinepatite, onfalite, ~ @Samostras defigado, baco, cecofora coletadas no abatedouro de forma aleatoria. Em cada

salpinaite. dificuldades respiratorias estdo entre as lesdes mais comumente ligadas @ 0te oriundo de uma das 17 propriedades, foram coletadas de > a 10 amostras, totalizando

perdas no processo produtivo de aves. Esse impacto econdmico para inddstria global 11> amostras no ano de 2020.

esta relacionado principalmente as taxas de mortalidade, desempenho prejudicados e | N o |
elevacdo de condenacdo no abatedouro, Kemmett, et al., 2013. Essa bactéria normalmente Apos realizada a coleta, essas amostras eram acondicionadas, identificadas e refrigeradas,

é caracterizado como agente oportunista secundario, nesse caso, é importante haver  Na sequencia enviadas para o laboratorio. No laboratorio essas amostras passaram pelo
um fator primério que dé condicdes para desenvolvimento da colibacilose, como por ~ Processamento para Pesquisa por £. ¢oll, a Tim de reisolar MIcroorganismos presentes
exemplo, doencas imunossupressoras (Gumboro, Marek, Micotoxinas, Anemia Infecciosa) ~ N€Sses 0rgdos. Apos reisolados, foram encaminhados para analise molecular de PCR onde
dishacterioses, doencas virais respiratérias (Bronquite Infecicosa, Metapneumovirus), ol realizada a identificacao genica atraves da tecnica de PCR multiplex, que permite a

fatores ambientais (poeira, fumaca, amonia), entre outros. De modo geral, 15 a 20% das £, classificacdo de cepas em APEC e AFEC. Através desta técnica, era possivel identificar os
coli presente no intestino das aves sdo patogénicas (APECS). genes plasmidials /wtA, hiyk, iss, iroN e o ompl, que atraves de diversos estudos foram

estatisticamente correlacionados com altas taxas de patogenicidade e mortalidade aviaria.

0 que se viu ao passar dos anos, fol 0 aumento da capacidade da £. coli causar doencas por -
SI S0, COMO agente primario em aves saudaveis, Varga et al., 2018. Esse fator ndo deve ser RESULTADOS E DISCUSSAOQ
ignorado, uma vez que a pressdo de selecdo foi muito alta no decorrer dos anos e fezcom 05 resultados estao expressos na Tabela 1.
que essa bactéria evoluisse no meio e fosse capaz de se adaptar. Alguns mecanismos sa0 12 115
fundamentais para esse processo evolutivo acontecer, como 0 uso intenso de antibioticos.
Newman et al., demonstrou trabalho publicado em 2018, mostrou que 95% das APECs ~ *°
estudas eram capazes de produzir biofilmes, essa caracteristica confere a bactéria uma
grande habilidade em permanecer no meio por mais tempo.
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0avanconastécnicas moleculares laboratoriais auxiliaramno entendimento e indetificacdo

desta bacteria, e o que se viforoaumento significativo dos genes de patogecidade presente
em amostras e £. coll, esses genes sao numerosos e tem como finalidade, auxiliar a APE( o Total de amosts m Total de amostras positivac
se tornar extraintestinal e causar algumas lesoes, resumidamente, esses genes estdo  Tabela I: Incidéncia de Escherichia coli em frangos de corte.

assoclados na adesdo hacteriana, invasdo, producdo de toxinas, sobrevivencia sérica e

aquisicdo de ferro, e a associacdo desses genes confere a £. coli capacidade de se tornar CONCLUSAO

1

patogenica e causar doenca em aves saudavels, Com esses resultados, é possivel afirmar que a APEC esta presente nos plantéis avicolas do
estado do Parana, e € necessario olhar com atencdo para este patogeno.

As cepas patogénicas possuem uma variedade grande de genes de viruléncia que podem

codificar fatores importantes e associados a capacidade da bactéria causar colibacilose.  BIBLIOGRAFIA
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